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Jornadas Iberoamericanas
“Métodos estadísticos para el mejoramiento del fríjol“
Centro de Formación de la Cooperación Española - AECID

La Antigua, Guatemala, 20 a 24 de Junio de 2011

	Nombre: 
	Ignacio 

	Apellidos: 
	ROMAGOSA

	Cargo: 
	Vocal Agroalimentación CYTED - 
Catedrático de Producción Vegetal

	Institución:
	Universidad de Lleida

	Dirección: 
	Alcalde Rovira Roure 191

	País y Ciudad: 
	Lleida, España

	E-mail: 
	iromagosa@pvcf.udl.es

	Tlf. de contacto: 
	973 702534/ 650 119511

	Nombre de la Acción CYTED:
	Determinación del genoma del frijol (Phaseolus vulgaris L.) para el aprovechamiento de los recursos naturales de Iberoamérica.

	Acrónimo de la Acción CYTED
	Genoma CYTED – PhasIbeAm

	TÍTULO:
	Métodos estadísticos para el mejoramiento del fríjol 

	FECHA DE CELEBRACIÓN:
	 20 al 24 de junio de 2011


	DESCRIPCIÓN breve de la actividad propuesta:

	De una manera creciente, los programas de fitomejoramiento generan un elevado volumen de datos genéticos, fenotípicos  e incluso ambientales relativos  a las localidades de ensayo. Por ello es necesario disponer de herramientas cuantitativas que permitan su uso más eficiente en el proceso de mejora genética vegetal.  De cara a aumentar la eficiencia de los procesos de selección de genotipos avanzados es imprescindible hacer uso de los mejores diseños de experimentos  y métodos de análisis. También es necesario desarrollar nuevos de modelos de asociación gen-fenotipo  que permitan diseccionar el control genético de caracteres complejos. 
Para hacer un uso racional de la variabilidad existente, otra área de particular importancia es la caracterización de la diversidad genética disponible para programas de mejoramiento. Todos los campos anteriormente citados son objeto de atención y de rápido desarrollo científico. Sin embargo, para que estas técnicas sean efectivamente empleadas por los fitomejoradores, sus destinatarios finales, no basta con desarrollar nuevos métodos e implementarlos en paquetes estadísticos o en software especializado; es imprescindible que los usuarios tengan una formación adecuada  para que puedan hacer un uso óptimo de los mismos.  En este sentido es fundamental el desarrollo de cursos avanzados de formación de investigadores que les permitan aumentar su autosuficiencia en el empleo de estas herramientas cuantitativas. Por todo ello, el objetivo central de este curso es presentar los métodos estadísticos clásicos y nuevos para el análisis de datos genómicos de plantas, particularmente en su vertiente aplicada al fitomejoramiento utilizando una plataforma estadística sencilla, potente y de fácil acceso, como es InfoStat. 

Este curso/taller se centra en la presentación de herramientas estadísticas de particular interés para el fitomejoramiento molecular. Se enmarca como una actividad complementaria del proyecto Genoma CYTED de secuenciación del frijol que, más allá de su valor e interés intrínseco,  permitirá potenciar la explotación a medio y largo plazo de la información molecular generada  para la mejora genética de esta especie. 

	OBJETIVOS de la actividad propuesta: 

	Al final del curso los participantes deberán ser capaces de:

1. Generar y validar datos fenotípicos y genotípicos para su posterior análisis.

2. Llevar a cabo los análisis estadísticos adecuados a datos fenotípicos y genotípicos, utilizando métodos clásicos y nuevos.

3. Utilizar una serie de programas estadísticos propios de este tipo de datos.

4. Interpretar correctamente los resultados de los métodos estadísticos.
PROGRAMA DEL CURSO/TALLER

1. Introducción al InfoStat
2. Combinación de experimentos multilocalidad. Modelo Mixto

3. Diseños de experimentos avanzados. 
4. Interacción genotipo por ambiente (GE)

5. Mapas Genéticos y Análisis de QTLs en plantas autogamas

6. Análisis de Relaciones Filogenéticas y Diversidad Genética 



	PERFIL DE LOS PARTICIPANTES:

	El curso está dirigido a fitomejoradores con unos conocimientos básicos de estadística aplicada (fundamentalmente análisis de varianza y regresión lineal)  así como para especialistas en genética, biología molecular y estadística con intereses en fitomejoramiento. 
Dado que curso se enmarca dentro de la iniciativa Genoma CYTED, los mejoradores de frijol tendrán prioridad en el proceso de selección de participantes. Sin embargo, la participación en el curso se hace extensiva a especialistas iberoamericanos en otros cultivos.


PROGRAMA
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	Lunes 20 de Junio

	08:30 - 09:00
	Inauguración de las Jornadas

	09:00 - 10.15
	Introducción al InfoStat 

	10:15 - 10:30
	CAFÉ

	10: 30 -12:30
	Mapas Genéticos y Análisis de QTLs en plantas autógamas

	12:30 - 13.30
	ALMUERZO

	13:30 - 15:45
	Interacción Genotipo por Ambiente

	16:00 - 16:15
	CAFÉ

	16:15 - 18:00
	Análisis de Relaciones Filogenéticas y Diversidad Genética


	Martes 21 de Junio

	08:30 - 10.15
	Combinación de experimentos. Introducción a modelos mixtos

	10:15 - 10:30
	CAFÉ

	10: 30 -12:30
	Mapas Genéticos y Análisis de QTLs en plantas autógamas

	12:30 - 13.30
	ALMUERZO

	13:30 - 15:45
	Interacción Genotipo por Ambiente

	16:00 - 16:15
	CAFÉ

	16:15 - 18:00
	Análisis de Relaciones Filogenéticas y Diversidad Genética


	Miércoles 22 de junio

	08:30 - 10.15
	Combinación de experimentos. Introducción a modelos mixtos

	10:15 - 10:30
	CAFE

	10: 30 -12:30
	Mapas Genéticos y Análisis de QTLs en plantas autógamas

	12:30 - 13.30
	ALMUERZO

	13:30 - 15:45
	Interacción Genotipo por Ambiente

	16:00 - 16:15
	CAFÉ

	16:15 - 18:00
	Análisis de Relaciones Filogenéticas y Diversidad Genética


	Jueves 23 de Junio

	08:30 - 10.15
	Diseño y análisis de bloques incompletos

	10:15 - 10:30
	CAFÉ

	10: 30 -12:30
	Mapas Genéticos y Análisis de QTLs en plantas autógamas

	12:30 - 13.30
	ALMUERZO

	13:30 - 15:45
	Interacción Genotipo por Ambiente

	16:00 - 16:15
	CAFÉ

	16:15 - 18:00
	Análisis de Relaciones Filogenéticas y Diversidad Genética


	Viernes 24 de Junio

	08:30 - 10.15
	Diseño y análisis de bloques incompletos

	10:15 - 10:30
	CAFE

	10: 30 -12:30
	Mapas Genéticos y Análisis de QTLs en plantas autógamas

	12:30
	CLAUSURA


PROFESORES
Emilio CARBONELL 
Jefe de la Unidad de Biometría. Instituto Valenciano de Investigaciones Agrarias, España. 
carbonell_emi@ivia.gva.es
Fernando CASANOVES
Jefe de la Unidad de Bioestadística del Centro Agronómico Tropical de Investigación y Enseñanza (CATIE). Costa Rica


casanoves@catie.ac.cr 

Jhonny DEMEY 
Investigador del Instituto de Estudios Avanzados (IDEA). Caracas, Venezuela


jhonny.demey@gmail.com
Julio Di RIENZO 
Director del grupo de desarrollo de InfoStat. Universidad Nacional de Córdoba, Argentina.  

dirienzo@agro.unc.edu.ar 
Octavio MARTÍNEZ 
Biología Computacional. Langebio – Cinvestav, Guanajuato. México

omartine@ira.cinvestav.mx
Ignacio ROMAGOSA 
Vocal del Área Agroalimentación CYTED. Coordinador CYTED del proyecto Genoma Frijol – PhasIbeam. Universitat de Lleida. España

iromagosa@pvcf.udl.es 
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